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Streszczenie

Jednym z najwazniejszych warzyw uprawianych w Polsce, zaréwno w gruncie jak i pod ostonami, jest
ogoérek (Cucumis sativus L.). Ze wzgledu na walory smakowe i dietetyczne owocow ogérki sg
uprawiane zaréwno do bezposredniego spozycia jak i na potrzeby przetwérstwa. O duzym znaczeniu
tego warzywa i jego pozycji rynkowej Swiadczy wysokie spozycie ogérkéw w Polsce. W ostatnich latach
dzieki rozwojowi nowych technologii sekwencjonowania DNA odnotowuje sie znaczacy postepw
badaniach nad ogdrkiem. Poznano genom ogérka i szereg genédw odpowiadajacych za wazne cechy
uzytkowe tego gatunku, co umozliwia wykorzystanie tej wiedzy w innowacyjnej hodowli twércze;j.
Typ wzrostu i pokrdj roslin nalezg do waznych cech w hodowli ogérka, jednakze wiedza na temat
genetycznego podtoza tych cech jest ciggle niepetna i ograniczona. W Katedrze Genetyki Hodowli i
Biotechnologii Roslin, w oparciu o uzyskane wczesniej mutacje, wyprowadzono unikalne linie ogérka
cechujace sie réznym pokrojem roslin i nasileniem krzaczastosci. W ramach projektu planowane jest
scharakteryzowanie typu wzrostu tych linii, wykonanie krzyzowan i wyprowadzenie populacji
mapujacych. Wykorzystane zostanie genotypowanie i mapowanie wybranych genéw typu wzrostu
roslin. Wykonane zostanie resekwencjonowanie genomodw badanych linii. Zidentyfikowane geny typu
wzrostu zostang scharakteryzowane, a nastepnie dla wybranych genéw zaprojektowane zostang
markery molekularne. Wymiernym wynikiem realizacji projektu bedzie wygenerowanie nowych
zasobow genomicznych dla krajowych linii ogdrka. Uzyskana zostanie nowa wiedza, ktére przyczyni sie
do lepszego zrozumienia proceséw rozwojowych roslin i bedzie przydatna zaréwno dla genetykéwijaki
hodowcdw roslin uprawnych.

Cel badan

Gtéwnymi celami projektu s3: (1) wykonanie oceny fenotypowe;j linii ogdrka o réznym typie wzrostu
i réznym stopniu nasilenia krzaczastosci, (2) identyfikacja i charakterystyka molekularna wybranych
gendw odpowiedzialnych za typ wzrostu roslin ogérka oraz (3) opracowanie markeréw
molekularnych dla zidentyfikowanych gendw potencjalnie przydatnych w hodowli twdrczej ogdrka.

Planowany okres realizacji zadania: 1.01.2021-31.12.2025

Udostepnianie wynikow badan: wyniki uzyskane w kazdym roku realizacji zadania bedga niezwtocznie
zamieszczane na stronie internetowej https://www.sggw.edu.pl/strona-glowna/nauka/projekty-
krajowel/dotacje-mrirw-2/ nie pdzniej niz do dnia 15 stycznia nastepnego roku

i beda dostepne nieodptatnie dla wszystkich zainteresowanych.
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